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GCTAGCCTGGECACG

NERRRRRRRRRRN
CGAAT TGGOGGAAGGCCGT CAAGGCCACGT GTCTTGT CCAGAGCT CGCTAGCCTGGCACG

TGTTCCGTATAAAGT TGCAGT TATTGECACCGGT CGTGT TGGTGCAACCTTTGCATATAC

CEEEEEEEr et er e e et et erer et er e e errrrd
TGTTCCGTATAAAGT TGCAGT TATTGGECACCGGTCGTGT TGGTGCAACCTTTGCATATAC
61 --------- o o o o o +

AATGGECAATTGT TCCGEGTGTTGCACGTATGGT TCTGGT TGATGCAGT TCCGEGTCTGAG

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AATGGCAATTGT TCCGGGTGT TGCACGTATGGT TCTGGT TGATGCAGT TCCGGGT CTGAG

121 --------- o o o o o +

CAAAGGT GTTATGGAAGATAT TAAACATGCCGCAGCAGTI TTTTCGTCGTAGCAT TCAGGT

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAAAGGT GT TATGGAAGATAT TAAACATGCCGCAGCAGT TTTTCGT CGTAGCATTCAGGT

181 --------- o o o o o +

TGAAGCATATGATGATGI TAGCAAAGT GGAAAAT GCCGATGCCATTGI TATTACCGCAGG

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGAAGCATATGATGATGT TAGCAAAGT GGAAAAT GCCGAT GCCATTGT TATTACCGCAGG



301

361

421

481

541

601

TAAACCGCGT AAAGCAGATATGAGCCGT CGT GATCTGGCAAAAGT TAATGCACAGATTAT

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TAAACCGCGTAAAGCAGATAT GAGCCGT CGTGATCTGGCAAAAGT TAATGCACAGATTAT

TCGCGATATCGGT GATAAACTGCGTGATCGTAATCCGEGTGCCTTTTATATGGTTATTAC

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TCGCGATATCGGT GATAAACT GCGTGATCGTAATCCGGGTGCCTTTTATATGGT TATTAC

CAATCCGGT TGATGTGATGACCATGATTCTGAGT GATGT GAT TGGCAATAAAGGECACCGT

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAATCCGGT TGATGT GATGACCATGAT TCTGAGT GATGT GAT TGGCAATAAAGGCACCGT

TATTGGTACAGGCACCAGCCTGGATACCTATCGT TTTCGTAGCGCAGT TAGCGAACT GCT

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TATTGGT ACAGGCACCAGCCT GGATACCTATCGT TTTCGTAGCGCAGT TAGCGAACTGCT

GAATGAACCGATTGCAGCAATTGATGGT TATGI TGT TGGTGAACATGGTGAAGAGGCAT T

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GAATGAACCGAT TGCAGCAAT TGATGGT TATGT TGT TGGT GAACAT GGT GAAGAGGCAT T

TGITGCATGGT CAACCGT TACCGT TAAAGGT GT TCCGATTGATGAGTATATCAAAGAGAA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGTTGCATGGT CAACCGT TACCGT TAAAGGT GT TCCGAT TGATGAGTATATCAAAGAGAA

AGGTCTGGATCTGAGCCGT AGCCGTATTGAAGAATATGT TAAAGAAGT TGCAGCCACCAT

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AGGTCTGGAT CTGAGCCGTAGCCGT AT TGAAGAATAT GT TAAAGAAGT TGCAGCCACCAT



721

781

841

901

961

TATTGCAAAACAGGGT GCAACCAT TTGGEEGT CCGECAGCAACCT TTCAAGAAATTGT TGT

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TATTGCAAAACAGGGT GCAACCAT TTGGGGT COGGCAGCAACCT TTCAAGAAATTGTTGT

TAGCCATCTGECAAACGAAGGT CGTATTATTCCGGT TAGCGT TGT TCAAGAAGT TCCTGG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TAGCCAT CTGGCAAACGAAGGT CGTATTATTCCGGT TAGCGT TGTTCAAGAAGT TCCTGG

CGTTGGTCGT GT TGCAGT TAGCGT TCCGACCAAAAT TAGCGGT CGTCTGGT TCCGCTGCC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CGTTGGTCGTGT TGCAGT TAGCGT TCOGACCAAAAT TAGCGGT CGT CTGGT TCCGCTGCC

GCAGCT GCCTGAACGAAGAAGAACGCGAACGT CTGAAACGT GCAGCCGAAGCAATTAAACG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GCAGCTGCTGAACGAAGAAGAACGCGAACGT CT GAAACGT GCAGCCGAAGCAATTAAACG

TGITTATGAAGAAGCAGT GAGCAGCTAACCATGG

NRRRR RN RN RRRRRRRR AR
TGTTTATGAAGAAGCAGT GAGCAGCTAACCAT GGGGT ACCT GGAGCACAAGACTGGCCTC

--------- e
ATGGEGECCTTCCGCTCACTGC
--------- e



